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Declarer bien pour dépister vite

Grace a I'existence d’un observatoire depuis prés de 15 ans, les anomalies genetiques des
bovins sont étudiées par des chercheurs, et parfois éradiquées. A condition que les cas
rencontrés dans les élevages soient correctement renseigneés.

n estime que chaque individu est porteur d’anomalies
génétiques. Mais la probabilité d'apparition de
descendants atteints reste faible tant que la
population est génétiquement importante. Or, d’un
point de vue génétique, les races bovines sont toutes des
populations de petite taille, dans lesquelles la consanguinité
est plus élevée que dans des populations sauvages, L"apparition
d’anomalies génétiques est donc inévitable: cela a toujours
existé, dans toutes les races et dans toutes les zones
géographiques. Ces anomalies résultent de mutations aléatoires

46 L'idéal quand une anomalie est signalée, est
d’envoyer un prélévement de tissu ou de sang. gy
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de VADN. Aujourd'hui, leur détection est facilitée par les progrés
récents des outils moléculaires. Cependant, le point le plus
critique reste U'observation des anomalies dans les élevages,
leur description clinique, et la remontée correcte de ces
informations auprés des chercheurs, afin que ceux-ci puissent
les analyser.

Cest pour permettre un dépistage aussi précoce que possible
que I'Observatoire national des anomalies bovines (Onab) a été
créé en 2002. Sous linstance du ministére de Uagriculture, il
regroupe les acteurs concernés: Inra, Institut de 'élevage,
GTV, écoles vétérinaires, Allice et entreprises adhérentes, Races
de France et organismes de sélection raciale, contréles de
perfermances. En cas d'observation d'une anomalie congénitale,
quelle qu'en soit l'origine (génétique ou non) et méme si lorigine
estinconnue, les éleveurs, vétérinaires et techniciens d’élevage
doivent faire une déclaration auprés de I'Onab. Clest de cette
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1alies étudiées et résolues
nontbéliarde

& de plus en plus d'élevaurs sont obligés d'opérer des
des problames dits de « jarets renversas ». Cetle

pas congénitale et apparalt au cours de la croissance de
eut plus ni poser le pied sur le sol, ni marcher acause
sr-tendu, [ dolt &tre opéré ou réformé, autrement il depértt.
. cette anomalie sort probablement multifactorielles, mais
qu'll existe une prédisposition genetigue.

~s éleveurs de montbéliardes ont parfeis la surprise d'un
dcolorg, délavé, Cette anomalie du pelage n'a pas de

sur la croissance et la santé des veaux, Ce phénomene
pigment se retrouve dans de nombreuses espéces. Les
1 sont bien génétiques, et un programme de recherche
our découvrr les génes Impligues.

y charge (résolu) ; lors de la 2° jounée d'information de
Sore 2014, Guillaume Fayolle (Umotest), Pauline Otz

+ Auréiier Gapitan: (Allice) ont montré que le bovin-était un
Jle pour la recherche dans I'espéce humaine, & travers

la descendance d'un taureau de race montbéliarde atteint
de Charge. Cette anomalie provogue des symptomes

t plus ou moins développes (forte influence éplgenatique).
est, ce dossier est en cours de bouclage,

hypoplasie généralisée capreclifonme ou SHGC (résolu) il
 par une croissance et un développement tras limités, des
coloration des polls, et une téte allongée dite « de
) région du génome concemée a été confirmée st affinée
rir de I'ADN de 20 animaux atteints et génotypés, En

a été rendu disponible pemmettant un génotypage &

& dans la population montoéliarde et I'éradication
= l'anomalie.

eut déceler Uapparition de nouvelles maladies,
le plus rapidement possible.

~des vidéos

Jnab recoit 450 prélévements par an sachant
ent, plus de 13000 bovins naitraient chague
anomalies. ILy a donc une marge de progrés
déal quand une anomalie nous est signalée, est
un prélévement de tissu ou de sang, indigue
['Tnra. Cest le seul moyen de pouvoir analyser
Her une anomalie génétique. »

s sanquins doivent étre faits par un vétérinaire
11 les biopsies d'oreille peuvent étre réalisées
i-méme. Malgré ses moyens limités, U'Onab
demande 'expéditeur du prélévement pour les

les photos voire les vidéos, qui nous permettent d'observer les
phénotypes. Et aujourd’hui, tout le monde a un smartphone pour
prendre des phofos! »

Le formulaire de déclaration peut étre téléchargé ou rempli en
ligne sur le site www.onah.fr. Si lanomalie est due a un seul
géne, une mutation peut étre localisée en quelques semaines
voire quelques mois & partir de 5 & 10 cas!

Accouplements a risque

Une fois que ['Onab a découvert une nouvelle anomalie génétique
et identifié le géne, ou les génes responsables, un test de
dépistage peut &tre créé, et les animaux porteurs du géne
peuvent étre identifiés au sein de la population génotypée.
Deux cas principaux se présentent: sil s'agit d’'une anomalie
dominante (1 seul des 2 alléles du géne suffit a exprimer
l'anomalie), le reproducteur porteur de cette anomalie ne doit
plus &tre utilisé. Sl s'agit d'une anomalie récessive (les deux
alléles du géne doivent étre concernés pour que le caractére
s'exprime), il faut éviter les accouplements a risque & condition
de connaitre les génotypes du male et de la femelle. Ce second
cas est le plus fréquent.

Dans le futur, Uobjectif sera de sélectionner les jeunes taureaux
sur la base d’une indexation incluant toutes les anomalies

connues.
Nathalie Tiers, d’aprés les informations de 'Onab




