Ces dernieres années, I'ONAB a émis des avis d’émergences pour
plusieurs anomalies, gréce aux déclarations qu'il a regues. Pour foutes les
études en cours, des déclarations et des prélévements sont encore requis pour

identifier la mutation & I'origine des maladies affectant les froupeaux bovins.
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Voici la démarche & suivre lorsqu’une anomalie est constatée: o e e e e L

frés précisément:
=» soit par télédéclaration directe sur le site web de 'ONAB (onab.fr);

=¥ soit & I'aide de la fiche de déclaration téléchargeable sur le méme site.

Si possible, I'animal est observé en suivant la fiche pour n’oublier aucun
phénotype.

sanguin de I'animal concerné (sur tube EDTA),
une biopsie d'oreille ou, s'il est déja mort, un morceau d’oreille (voir les
modalités pratiques de prélevement sur le site web de I'ONAB).

Si possible, ou réaliser une vidéo de
I'animal (& envoyer par mail - voir confacts ci-dessous).
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Pourquoi déclarer
les anomalies?

La déclaration
systématique de toutes
les anomalies
constatées sur des
veaux nouveau-nés ou
sur des bovins plus agés
permet de réaliser une
épidémio-surveillance
active et d’engager
rapidement des actions
de recherche pour
éradiguer les maladies.

Déclaration
systématique =
épidémio-
surveillance
active!
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Plusieurs races : Holstein,
Brune, Aubrac, Croisées...

Blonde d’'Aquitaine

Parthenaise

Email: cecile.grohs@jouy.inra.fr

Les prélevements
envoyés & I'ONAB sont
stockés et

éventuellement utilisés a
7\ consulter le site web : www.onab.fr des fins de recherche.
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génotypé dans le cadre
de I'ONAB n’est pas
facturé a I'expéditeur.
Quand des résultats
intéressants sont trouvés,
I'éleveur est alors
contacté pour étre tenu
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*13 000
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atteints

d’anomalies
naissent
chaque
année

des anomalies génétiques bovines

L'apparition d’anomalies génétiques est inévitable, dans
toutes les races. Elles résultent de certaines mutations
aléatoires de I’ADN. En élevage, leur éradication passe
d’abord par leur détection le plus 6t possible et leur

description clinique.

o Mise en évidence

d’animaux présentant des
symptomes anormaux

Elevage
bovin

\\j => via

Au coeur du schéma de détection

isoler le géne en cause.

D’autres observatoires existent chez les animaux domestiques,

L'ONAB coordonne cette phase-clé au niveau national en
bovins lait et viande, en faisant le lien entre les différents
acteurs impliqués puis réalise les analyses génétiques, pour

en particulier en canins, équidés, porcins et caprins.
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I'’anomalie et collecte
d’échantillons d’ADN

=» Phofos numériques

=» Echantillons de sang ou
biopsie d’oreille (sur animal
vivant) ou tissu/morceau
d’oreille (sur animal mort)

o -

Traitement des données par
I’ONAB pour rechercher les
causes de I'anomalie (dés

que 5 cas sont déclarés)
o

=» Analyses généalogiques

Réduction progressive
du nombre d’animaux
atteints de I'anomalie

| =

Gestion - Choix des
reproducteurs / Plan
d’accouplement

=>» Prise en compte des
résultats des tests

=> Analyses du génome

/

Résultats des traitements

=» Diffusion d'une alerte aux
w\/ gestionnaires de la race en

cas de risque avéré de
fransmission génétique

=> Mise au point de fests de
dépistage e
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EN RACE CHAROLAISE

Observation clinique

Au début de la maladie, apparaissant entre 8 et
24 mois: incoordination (ataxie) des memires
postérieurs, mouvements en saccade et, point
caractéristique, miction en jets.

A un stade plus avancé: ataxie touchant les
membres antérieurs et décubitus total (animal
couché en permanence).

L'ataxie atteint les mdles et femelles de race
pure ou croisés au moins 3/4 Charolais.

Diagnostic

Réalisation d'une histopathologie sur animal mort par
un vétérinaire.

Déterminisme génétique

La maladie touchant les animaux des 2 sexes, la
mutation responsable est dite autosomale (non
portée par I'un des chromosomes sexuels)
récessive (I'animal doit avoir 2 fois la mutation
pour étre malade).

Nombre de cas signalés a I'ONAB
55 déclarations entre 2008 et 2016.

Dépistage de la mutation responsable de
I'anomalie

- Identification de la région du génome portant la
mutation par cartfographie par homozygotie ¢
partir d'une quarantaine d’animaux malades.
On recherche une région homozygote chez fous
les animaux malades et hétérozygote ou
absente chez les autres animaux.

-Mise au point d'un test génétique de
dépistage permettant de connaitre le statut
des reproducteurs, disponible aupres de
LABOGENA.

EN RACE NORMANDE

Observation clinique

Animaux hésitant de plus en plus lors de leurs
déplacements en dehors des circuits routiniers,
indiquant des défauts de vision périphérique et
des difficultés de vision & la fombée du jour,
évoluant vers une cécité compléte chez les
vaches les plus dgées.

Diagnostic

Fond d’ceil montrant que la rétine n’est pas bien
vascularisée. Réponse & un stimulus d’attaque
dans le champ visuel.

Déterminisme génétique

La mutation responsable de la maladie est
dominante: les animaux hétérozygotes (une seule
copie de la mufation) présentent les signes de la
maladie.

Nombre de cas signalés a 'ONAB

48 déclarations entre 2013 et 2016.

En 2015, on estime que 7% des vaches
normandes sont porteuses homozygotes et que
50 % des problemes de vision de la race sont
dus a cette mutation.

Dépistage de la mutation responsable de
I'anomalie

- Séguencage complet de I'ADN d’animaux

normands, montrant une mutation dans un
géne d'une protéine nécessaire au bon
fonctionnement de la rétine (perte d'un
photorécepteur).

- Mise au point d'un test de détection permettant
de connditre le statut des reproducteurs.



